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Stanistaw Pietrzak

GENETYKA ODSLANIA TAJEMNICE
POCHODZENIA LUDNOSCI
W DORZECZU DUNAJCA T JEGO SASIEDZTWIE
CZESC 1.
Kilka tysiecy praojcéw i tylez pramatek mam.
Zapadlty sie ich mogity i nie ma ich koSci...

Ale znajduje co$ w sobie - ich wtasne de-en-a.
Poznam je, przy nim uklekne w synowskiej mitosci!

REJON DUNAIJCA to teren okreslony catym
dorzeczem tej rzeki, od potudniowych Tatr i gorne-
go odcinka Popradu na Stowacji po ujscie Dunajca
do Wisly, wraz z jego prawym doptywem — Biala
Tarnowska.

Czgsciowo trzeba uwzglednic tez i tereny przy-
legte: od wschodu zlewisko Ropy i lewe doptywy
Wistoki (z miastami Jasto, Dg¢bica i Mielec), od
potudnia Tatry, Spisz i lemkowski odcinek Karpat
wraz z gornym Szaryszem na Stowacji, a od zachodu
— dorzecze Raby i Kisieliny.

Slady przebywania wspotczesnego cztowieka
i osad ludzkich siggaja tu srodkowego paleolitu
(np. prawie nieprzerwanie od ponad 30 000 lat byta
zasiedlana Jaskinia Obtazowa nad Biatka Tatrzanska
na Spiszu).

Lokalne, regionalne i ponadregionalne periodyki, poswigcone kulturze, historii
i sprawom etnicznym, czgsto staraja si¢ odpowiedzie¢ na frapujace pytanie o pocza-
tek takiej czy innej, omawianej rzeczywistosci etnicznej. Odpowiedzi szukaja zwykle
w pamigci $wiadkow, zrodtach pisanych, pamiatkach rzeczowych lub nawet w archeo-
logii. Ale te zrodta w wielu sprawach okazuja si¢ ograniczone i niezdolne do udzielenia
pelnej odpowiedzi na postawione pytanie.

Do takich pytan nalezy takze kwestia pochodzenia grup ludnosci w rejonie Dunajca,
Popradu i Biatej lub najblizszych terendw przyleglych. Nauka juz nie pozwala nam
odpowiada¢, ze jestesmy tu ,,od zawsze”, bo przeciez rodowym gniazdem cztowieka
wspotczesnego nie jest ani Polska, ani Europa, lecz potudniowa Afryka (najnowsze
tegoroczne badania wskazuja na rejon niecki pustyni Kalahari). A jezeli nie jestesmy
tu, w rejonie Dunajca, Popradu czy Biatej, ,,0d zawsze”, to kiedy, skad i jakim szlakiem
migracji przybyli tu nasi praojcowie? Czy przybyli z jednego, czy wielu regionow
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naszego kraju, Europy, Azji czy Afryki? A moze to prawda, ze Stowianie pojawili sig
dopiero okoto V-VI wieku po Chrystusie i jakby znikad, bo z bagiennych terenéw nad
Prypecia, co kiedys starat si¢ udowadnia¢ niemiecki archeolog-rasista Rudolf Kossina,
a teraz takze niektorzy nasi skrajni allochtonisci (archeolodzy, ktérzy glosza obce nie-
dawne pochodzenie polskich Stowian)?

I.
WYJASNIENIE POJEC GENEALOGII GENETYCZNEJ,
CZYLI GENEALOGII RODOW Y-DNA ORAZ mtDNA

Na postawione wyzej pytania stara si¢ odpowiedzie¢ genealogia genetyczna, zwana tez
genealogia Y-DNA, czyli plciowego chromosomu megskiego. Obok tego istnieje genealo-
gia mtDNA, czyli przekazywanego przez matki mitochondrium —,,energetycznego” genu
w komorkach organizmu. Jest to nowa gataz wiedzy, liczaca zaledwie okoto dziesigciu lat.
Zrodtem dla tej nauki sa dane z indywidualnych testow Y-DNA i mtDNA, wykonywanych
w laboratoriach, dotad przewaznie amerykanskich albo zachodnioeuropejskich.

Dla potrzeb genealogii analizuje si¢ dwa rodzaje mutacji w chromosomie meskim
Y-DNA, ktore na podobienstwo ,,archiwum historii” przechowywane sa w niekodujacym
(,,Smieciowym”) regionie Y-DNA i przekazywane potomstwu w liniach prostych, tj. tylko
przez ojcdw i tylko swoim synom, poczawszy co najmniej od pierwszego praojca, ,,chro-
mosomalnego Adama”, az do dzis. Jedne mutacje, zwane wielkimi, okre$lane sa skrotem
SNP (Single Nucleotide Polimorphism). Zachodza one bardzo rzadko, zasadniczo tylko
raz w dziejach wspotczesnego cztowieka, i one wyznaczaja niepowtarzalne haplogru-
py SNP (od gr. haplos — ‘pojedynczy, jedyny, niepowtarzalny’). Haplogrupy pozwalaja
odrézni¢ wielkie populacje ludzkie, liczace nawet dziesiatki lub setki milionow ludzi.

W praktyce stowa HAPLOGRUPA uzywa sie dla oznaczenia albo samej mutacji SNP,
albo catego genetycznego RODU, czyli grupy ludzi, ktéra cechuje jedno ojcowskie
pochodzenie, stwierdzone na podstawie owej jedynej i niepowtarzalnej
w swiecie mutacji SNP

Inne mutacje, popularnie zwane mniejszymi, zachodzace w rejonach szybkozmiennych
Y-DNA (np. co kilka tysigcy lat), oznaczane sg skrétem STR (Short Tandem Repeats).
Wyznaczaja one tzw. haplotypy STR indywidualnych ludzi. Haplotypy pomagaja odréznic¢
ludzkie rody, rodziny lub niekiedy nawet poszczegdlne osoby w rodzinie. Porownanie
kilku lub wigcej haplotypéw STR umozliwia zidentyfikowanie ilosci mutacji oraz usta-
lenie wieku dzielacego ich od najblizszego wspolnego przodka, okreslanego angielskim
skrotem MRCA (Most Recent Common Ancestry).

Analizuje sig tez geny mitochondrialne (mtDNA). Mitochondria znajduja si¢ w plazmie
komoérkowej i odpowiadaja za jej energetyke (oddychanie i utlenianie w komorkach).
Przekazywane sa tylko w liniach prostych i tylko przez matki swoim dzieciom (corkom
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i synom). W mitochondriach tez — jakby w bibliotece — ,,przechowuje si¢” seria mutacji
w linii matczynej, poczawszy co najmniej od pierwszej matki, ,,mitochondrialnej Ewy”,
az do dzis. MtDNA testuje si¢ w dwoch rejonach szybkozmiennych: HVR1 i HVR2,
a w pelnym badaniu — takze w rejonie posrednim migdzy nimi.

Dzigki tym mutacjom w Y-DNA i mtDNA mozemy pozna¢ swoja ojcowska czy
matczyna genealogie w linii prostej od pierwszych prarodzicow, szlaki ich migracji ku
naszej matej ojczyznie, a takze rozpozna¢ stopnie pokrewienstwa z innymi populacjami
ludzkimi lub osobami (tzw. genetyczny dystans, GD).

W laboratoriach obecnie standardowo testuje si¢ 111 markerow, czyli wyznaczonych
miejsc na ,,nici” Y-DNA. Takie analizy przeprowadza zwlaszcza amerykanska firma
komercyjna Family Tree DNA (FTDNA) przy Uniwersytecie Arizona. W Rosji firma
rosyjsko-czeska Gentis ogranicza si¢ do badania tylko 37 markerow (miejsc), co nie
daje podstawy do doktadniejszych badan genealogii. Podobne badania, niekiedy bardzo
szczegotowe, przeprowadzaja tez liczne zaklady medycyny sadowej, ale przewaznie
wedtug swoich standardow i specjalnych potrzeb sadownictwa i kryminalistyki.

Wyniki testow swojego DNA klienci przekazuja dobrowolnie do baz Y-DNA i mtDNA
dla potrzeb innych badan naukowych, zwlaszcza genealogicznych. Najwigksza baze
stanowi w USA Ysearch, w ktorej znajduja sig¢ wyniki testow juz okoto stu tysigcy ludzi
z catego $wiata. Medycyna sadowa posiada odregbna, dla genealogdéw mniej przydatna
baze: Yhrd.

Opracowania tych wynikéw publikowane sa w migdzynarodowych periodykach
naukowych, dostepnych u nas w uprzywilejowanych bibliotekach uniwersyteckich lub
przez Internet.

Z punktu widzenia naszych, polskich potrzeb najbardziej odpowiednie sa dwa
srodowiska naukowe, opracowujace wyniki testow: jedno w USA, a drugie w Rosji.
To $rodowisko w Stanach Zjednoczonych tworza gtownie dwaj Amerykanie polskiego
pochodzenia, genetycy: Lawrence Mayka, ktdrego praojcowie pochodza z Debicy, i Peter
Gwozdz, ktorego przodkowie wywodza sig¢ z okolicy Mielca. Pierwszy prowadzi tzw.
FTDNA Polish Project, w ktorym zbiera i segreguje wyniki badan DNA ludzi, majacych
jakikolwiek rodowy zwiazek z Polska w jej dawnych granicach. Ten drugi zajmuje si¢
teoretycznymi badaniami grup i podgrup zebranego materialu polskiego, zwlaszcza jego
datowaniem.

Srodowisko rosyjskich genealogdéw genetycznych nie ogranicza si¢ do danych z terenu
Rosji, lecz analizuje caly zestaw danych, zwlaszcza z bazy Ysearch, ze szczegdlnym
uwzglednieniem materiatu z terytoriow slowianskich. Osrodek ten zwie si¢ Rosyjska
Akademia Genealogii Y-DNA, a kieruje nia amerykanski uczony rosyjskiego pochodze-
nia, prof. Anatol Klosow (Anatole A. Klyosov).

Swiatowe stowarzyszenie genetykow YCC zadecydowato oznacza¢ niektore weztowe
mutacje SNP w Y-DNA, wyro6zniajace przodkow wielkich populacji ludzkich, kolejnymi
duzymi literami alfabetu od A do R lub dalej. Wigkszos$¢ z nich nalezy do pnia drzewa
genealogicznego wspolczesnego cztowieka. Po zmodyfikowaniu pierwotnych oznaczen
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pien drzewa tworza haplogrupy: A, BT, CF, F, IJK, K, MNOP, P i R. Natomiast inne
duze i mate litery oraz cyfry oznaczaja dalsze, podporzadkowane mutacje SNP. W ten
sposob np. w Polsce i sasiednich krajach stowianskich najczesciej wystepuje przynalez-
no$¢ do haplogrupy R1a (mutacja M420), a zwlaszcza wielkiej podgrupy R1lalal, ktora
wyznaczyta mutacja M417 (litera M jest tu oznaczeniem laboratorium, ktoére wykryto
te mutacjg).

Zobacz drzewo genealogiczne haplogrup/rodow Y-DNA, wedlug Eupedii:
http://www.eupedia.com/images/content/timeline_comparison.gif

Oto wyobrazenie pozaafrykanskiej ekspansji (migracji) ludzko$ci,
slynnego w antropologii ,,out of Africa”.

Pierwsza haplogrupa, ktora opuscita Afryke (,,out
of Africa” ludzkosci), byta haplogrupa F, czyli gene-
tyczny rod F.

Oto jak genetycy z FtDNA przedstawiaja
w uproszczeniu rodowe dzieje pozaafrykan-
skiej haplogrupy F i migracje wszystkich
pochodzacych od niej podgrup ludzkosci
w Azji 1 Europie.

Zrodto: FtDNA oraz http://en.wikipedia.org/wiki/
File:Haplogroup F (Y-DNA).jpg

Oto bardziej szczegdtowa mapa migracji poszczeg6dlnych haplogrup /rodow/ ludzkosci od

’ Afryki ku Azji, Europie, Polinezji oraz rdzennych Amerykanow z rodow C i Q.

Zrédlo: http://www.pnas.org/content/suppl/2009/11/16/0910803106.DCSupplemental/
pnas.200914264SI.pdf
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Rezultaty ,,out of Africa” i migracji: zaludnienie kuli ziemskiej
Oto mapy dzisiejszego rozprzestrzenienia si¢ w §wiecie poszczegdélnych haplogrup,
czyli genetycznych rodéw Y-DNA
Zrédto: http://4.bp.blogspot.com/ Ish7688voT0/SWWxkQGTZYI/AAAAAAAACCw/031-
s7yD1sig/s1600/maps-chiaroni.png

Sa to mapy dzisiejszej lokalizacji poszczegdlnych gtownych haplogrup/rodéw Y-DNA w $wiecie,

z zaznaczeniem stopnia ich czgstotliwosci czyli zaggszczenia (w procentach) wg. Chiaroni et al. 2009.
Zobacz potozenie genetycznego rodu A, a zwlaszcza B, w potudniowej Afryce. Tam, zwlaszcza w rejonie
pustyni Kalahari, genetyka wskazuje kolebke dzisiejszego cztowieka. Zobacz tez rozmieszczenie rodu R,

to jest dwoch jego podgrup, R1a i R1b. Z nich gtéwnie sktada si¢ ludnos$¢ Europy.
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II.
HAPLOGRUPY (RODY) OJCOWSKIE Y-DNA W REJONIE DUNAJCA,
NA TLE LUDNOSCI SWIATA

W badaniach czterech osrodkow naukowych, to jest Internastional Y-DNA Project,
Polish FTDNA Project, Zamagurie Region DNA Project i Carpatho-Rusyn DNA Project,
udato sie zidentyfikowac¢ okoto 150 testowanych Y-DNA i okoto 80 testowanych mtDNA
z rejonu Dunajca, Popradu i Biatej Tarnowskiej oraz przylegajacych terenow, zwlaszcza
polsko-stowackiego pogranicza. To juz dos¢ duzo dla wstepnego ustalenia gtownych linii
rodowodowych mieszkancoéw tego rejonu.

W pierwszej czgsci artykutu z Y-DNA beda tu oméwione najpierw te haplogrupy/rody,
ktore wystepuja u nas, w rejonie Dunajca, w mniejszosci i w tej kolejnosci, w jakiej znaj-
duja si¢ one na drzewie genealogicznym, idac ,,od korzeni” ku gorze, ku najmlodszym
czesciom drzewa®.

II a. Haplogrupy /rody/ Y-DNA od A do R1b

Wszystkie rody Y-DNA w rejonie Dunajca
Fragment mapy z Polish Project FTDNA,
(administrator Larry Mayka).

Zrédto: http://www.familytreedna.com/public/
polish/default.aspx

Kolory oznaczajq ujawnione w testach
haplogrupy i ich podgrupy:
pomaranczowy — E1b1

ciemnozielony — G2a

ciemnoniebieski —I1 112
jasnoniebieski —J11J2

fioletowy — Nlcl

szarobrazowy —Rla i R1b

Nadto inne zrodta: Zamagurie Region Project, Carpatho-Rusyn Project, E, G, I, J, Rla i R1b Project.
Mapy: Igor Rozhansky i Portal Rodstvo.ru

! Liczba testowanych w badaniach Polish Project to 80 (do momentu oddania artykulu do druku).
Natomiast liczba 150 — to suma Polish Project i obydwu stowackich: Spisz i Karpato-Rusini. W pierwszej
czesci artykutu odnoszg sig tylko do ustalen Polish Project — stad procentowe odniesienia do 80 testowa-
nych.
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1. Rody A i B — pierwotne populacje afrykanskie

Haplogrupy A i B wskazuja na najwcze$niejsze bratnie mutacje, zidentyfikowane
wsrod plemion potudniowoafrykanskich i subsaharyjskich: Buszmendw i Khoisan.

Wspdlny przodek wspolczesnego cztowieka, ,,chromosomalny Adam”, nie zostat
dotad genetycznie $cisle okreslony. Z pierwszych linii rodowych jego potomkow
przezyty do dzi$ tylko dwa synowskie rody, oznaczane jako haplogrupy A i B. Od tej
drugiej pochodza populacje ludzkos$ci afrykanskiej i pozaafrykanskiej, oznacza to wigc,
Ze to ona wilasnie prowadzi prosta droga ku Adamowi, ojcu ludzkos$ci, a haplogrupa A
stanowi tylko jej afrykanskie, lokalne odgalezienie. Najblizszego wspdlnego przodka
haplogrupy A rosyjsko-amerykanski uczony A. Klosow (maj 2011) datuje na 85 000 lat
temu, a bratniej dla A haplogrupy B — 46 000 lat. Wspdlny przodek tych dwoch rodow,
ktorym mogt by¢ chromosomalny ,,Adam”, datowany zostat na 130 000 lat temu (dotad
powszechnie datowano ,,na oko” od 70 000 do 200 000 Iat).

Swieze, tegoroczne badania bogatego materiatu genetycznego z terenu Afryki jedno-
znacznie wskazaty miejsce pochodzenia wspotczesnego cztowieka: rejon niecki Pustyni
Kalahari w Afryce Potudniowe;.

W Polsce, a wigc i w naszym regionie, nie znajdujemy oséb tych dwoch pierwszych,
afrykanskich haplogrup.

2. Zespolona haplogrupa CF

Z zespolonej haplogrupy CF, powstalej okoto 68 000 lat temu w Afryce, wyptyneta
kolejna zespolona, DE, datowana na 48000 lat. Z niej za§ wywodza si¢ dwie haplogrupy,
DiE.

a) Ta pierwsza haplogrupa, czyli D, powstala zapewne jeszcze w Afryce. Jej populacje
znajdujemy jednak tylko poza Afryka, licznie w Azji Srodkowej, w niektorych rejonach
Tybetu (do 50% ludnosci), Azji Potudniowo-Wschodniej i w Japonii (do 35%).

Brak przedstawicieli haplogrupy D w Polsce i w naszym regionie.

b) Natomiast ta druga haplogrupa, czyli E, ewoluowata w Afryce Péinocno-Wschod-
niej, gtdwnie w dorzeczu Nilu (Egipt, Sudan) i rozprzestrzenita si¢ prawie na cata Afry-
ke, zwlaszcza potnocna, gdzie najliczniej wystepuje wsrod marokanskich Berberow
(ciekawostka: z tej grupy Y-DNA wywodzi si¢ rod A. Hitlera!). Poprzez Bliski Wschod
(Lewant), jako mutacja E-M78, przeszla ta grupa ku europejskim Batkanom. Tu z kolei
powstala jej europejska mutacja E-V13, oznaczona jako haplogrupa E1blbla2. Wyrdznia
Grecjg, gdzie dzi$ stanowi 27% ludnosci, a wsrdéd Grekéw na Peloponezie nawet 47%.
Nieco mniej wsrod Albanczykow w Albanii, Serbii, Bosni i Macedonii. W Stowacji
stanowi 11%, a w Polsce okoto 3,5%.

Haplogrupa E znalazta si¢ zatem 1 w Polsce. A w naszym naddunajeckim regionie
(pomijajac Krosno i Sanok) — w ilosci 8% spotecznosci, jak wskazuje mapa na ilustracji
4 (pineski pomaranczowe): Pilcza, Wadowice Gorne, Pilzno, Kobylanka i Matastow
— tu podajacy si¢ jako Lemko; ta haplogrupa bowiem czgsciowo wyroznia Lemkow
1w ten sposob jakby wskazuje na ich wlasciwe pochodzenie: od greckich oraz albanskich
pasterzy.
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¢) W zespolonej haplogrupie CF, gdzie§ migdzy Afryka i Pélwyspem Arabskim,
powstata tez haplogrupa C. Jej ludnos$¢ jakims szlakiem potudniowoazjatyckim udata
si¢ w kierunku Cejlonu, do Japonii, Melanezji i Polinezji. Jej mutacje wystepuja wsrod
Aborygenow australijskich, plemion pétnocno-wschodniej Syberii i wérdd rdzennych
Amerykandéw (Indian amerykanskich). Nielicznie wraz z Hunami, czy jako Hunowie,
dostata si¢ w V wieku do Europy.

W Polsce zidentyfikowano 4 osoby haplogrupy C, moze jako $lad obecnosci Hunow.
Ale w naszym regionie ich brak.

3. Réd F - jako praojcowie pozaafrykanskiej ludzkosci

a) Uwaza sig, ze wydzielona okoto 70 000 lat temu z zespolonej haplogrupy CF
kolejna haplogrupa, oznaczona symbolem F, jako pierwsza dokonata stynnego ,,out of
Africa”, a moze raczej z Potwyspu Arabskiego, stajac si¢ ojcem prawie catej pozaafry-
kanskiej ludzkosci (zob. gorna ilustracja na s. 118). Dzi§ w Indiach jej zageszczenie
wynosi 12% ludnosci. Wérod blizszych nam Kurdow 7-41%. Haplogrupa F stata sig
ojcowska dla haplogrupy G, H i IJK, a przez t¢ ostatnia dla wszystkich pozostatych grup
ludzkosci: I, J, K, L, M, N, O, P, Q, R, S i T. W sumie okoto 90% ludzkosci! Naukow-
cy W. Haak et al. na podstawie badan kopalnego Y-DNA z Derenburgu w Niemczech
w listopadzie 2010 roku oglosili, ze haplogrupy F*? razem z G2a3 braty udziat we wpro-
wadzeniu (albo przynajmniej przyjeciu przyniesionej przez inna populacj¢) pierwszej
kultury neolitycznej: rolnictwa i ceramiki liniowej rytej (LBK) z Azji Mniejszej przez
Batkany do Europy Srodkowe;.

W Polsce zidentyfikowano cztery osoby z haplogrupa F, ale w rejonie Dunajca jej brak.

b) Roéd G, synowski dla haplogrupy F, powstat w rejonie Kaukazu. Tam, na przyktad
wsrdd ludnosci Gruzji 1 Azebejdzanu, wystepuje w 30%. W kilku — kilkunastu procentach
wystepuje takze w niektorych krajach europejskich, zwtaszcza na Sardynii i w Szwaj-
carii. Populacjom haplogrupy G i F przypisuje si¢ udziat w sprowadzeniu lub przyjeciu
z Bliskiego Wschodu przez Batkany i kotling Dunaju pierwszych elementéw neolitycz-
nego rolnictwa (odkrycia w Derenburg, w Niemczech, okoto 3 200 p.n.e.).

W Polsce rozpoznano dotad 40 0sob tej grupy, czyli 3% ludnos$ci. W naszym rejonie
— 3 osoby G2a3: Mielec, Wysokie i Mszana Dolna.

¢) Réd H powstat okoto 35 000 lat temu na Poétwyspie Indyjskim i zasadniczo zyje
tam do dzi$. Nieliczne jego plemiona, jak np. Cyganie i Romowie, przywedrowaty
we wezesnym $redniowieczu na Batkany i przez Rumunig, Wegry 1 Stowacje wschodnia
rozpierzchty si¢ po pozostatej Europie.

Z Polski testowano dotad tylko dwie osoby haplogrupy H. W naszym rejonie z tej
haplogrupy nie testowano jeszcze nikogo.

4. Zespolona haplogrupa IJK

Ta wazna, zespolona haplogrupa wydata najpierw z siebie kolejna zespolona haplo-
grupe 1J. Powstata ona okoto 45 000 lat temu. Przez dtugie tysiaclecia przed Wielkim
Zlodowaceniem (ok. 20 000—12 000 lat temu) tworzyta znane przedlodowcowe kultury
archeologiczne w Europie i pozostawita ludzkie szczatki kromanionskie, paleoeuropo-
idalne.

2 Gwiazdka w praktyce tej genealogii oznacza, ze chodzi dostownie tylko o mutacje przodkow haplogrupy
F, z rownoczesnym wykluczeniem podgrup.
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a) Rod I powstat (wedhug A. Klosowa) okoto 46 000 lat temu, na skutek mutacji
M170 i uwazany jest za rdzennie europejski. Zapewne on, obok ojcowskiej 1J, stanowit
w okresie przedlodowcowym w Europie jedyna populacje paleoeuropoidalna. Najstarsze
jej szczatki kostne 1 wytwory materialne zidentyfikiowano w Kostienkach nad Donem
(Rosja) 1 datowano radiowgglowo doktadnie na 30 000 lat temu. Zapewne ten rod tworzyt
przedlodowcowe kultury archeologiczne: grawecka i CroMagnon. Ludnos¢ ta postugiwata
sie by¢ moze jakimi$ formami jezykow przedindoeuropejskich, ktorych sladow trzeba sig
dopatrywac w starym nazewnictwie wodnym (hydronimii) albo w stownictwie niektorych
jezykow europejskich, np. w kreolskich (zlepkowych) jezykach germanskich.

Nieco p6ézniej w haplogrupie I doszto do podzialu na dwie podgrupy: najpierw 12
(okoto 34 000 lat temu), potem I1 (przypuszczalnie okoto 17 000 lat temu, wedtug ob-
liczen A. Klosowa).

b) Zapewne rody I1 (,,i jeden”) oraz 12b okoto 6000 lat przed Chrystusem byly
tworcami archeologicznych kultur protogermanskich w rejonie Jutlandii i Potudniowej
Skandynawii, np. Kongemose, cho¢ obecnie ich zyjace pokolenie miato najblizszego
wspdlnego przodka okoto 3 200-3 500 lat temu. Okoto roku 1000 przed Chrystusem
obserwujemy ich istotny udzial w etnogenezie Pragermanow, o czym $wiadcza wyniki
analizy Y-DNA archeologicznych szczatkéw w Lichtensteinhohle.

W Polsce liczba przedstawicieli haplogrupy I1 1 12b liczy dzi§ 8%. Rozpoznano tez
4 osoby w naszym naddunajeckim rejonie: w Grodku n. Dunajcem, Murzasichlu, Groniu
1 Nowej Bialej na polskim Spiszu. Jest to zapewne $lad dawnego naptywu na polski Spisz
kolonistéw niemieckich ze slowackiego Spiszu, sprowadzonych tam przez wtadcow
wegierskich w XII wieku.

¢) Powstaty na drodze mutacji M423 rod 12a2 i jego podgrupy zwiazany jest gtéwnie
z Goérami Dynarskimi (Chorwacja i Bo$nia-Hercegowina), gdzie ich zageszczenie wynosi
blisko 50% ludnosci. Zapewne braly one udziat w rozwoju niektorych archeologicznych
kultur stowianskich, np. stynnej Cucuteni-Trypolskiej w Rumunii i na Ukrainie.

Haplogrupa 12a2 — paleoeuropejska,
w rejonie Dunajca,

Popradu i Biatej,

towarzyszaca

stowianskiej Rlala

chyba od ponad trzech tysiacleci.
(Polish Project FtDNA)
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W Polsce liczebno$¢ haplogrupy 12a2 wynosi 8% ludnos$ci. Testowaniem zidenty-
fikowano u nas 7 0sob (9% testowanej ludnosci) tej ,,stowianskiej” haplogrupy takze
W naszym rejonie: Banica, Roztoka Mata, Tegoborze, Doty (nad Biata), Bistuszowa,
Degbica i Wielopole pod Tarnowem.

Z zespolonej haplogrupy IJK wywodzi si¢ tez, wyloniona okoto 30 000 lat temu
prawdopodobnie na Pétwyspie Arabskim, haplogrupa J. Podzielita si¢ ona (okoto 20 000
lat temu) na dwie siostrzane haplogrupy J1 i J2.

d) Rod J1 wyrdznia szczegodlnie narody semickie: Arabow i Zydow, a wéréd nich
znanego patriarche Abrahama i jego potomkow. U Zydow i Arabow zageszczenie haplo-
grupy J1 dochodzi do 70% (np. na Pétwyspie Arabskim). W Europie Poludniowej bywa
w zageszezeniu od kilku do kilkunastu procent.

W Polsce haplogrupa J1 liczy okoto 2,5%. Dwie osoby haplogrupy J1 zidentyfikowano
takze w naszym rejonie: Vy$né Ruzbachy (Stowacja) i Cigzkowice.

e) Rod J2 powstat okoto 18000 lat temu na Bliskim Wschodzie, a najwigksze jego
zaggeszezenie znajduje si¢ w rejonie Libanu i Syrii — okoto 25%. Ludnos¢ ta rozwijata si¢
w rejonie tzw. Zyznego Potksigzyca — pasa ziemi idacego tukiem od Dolnej Mezopotamii,
poprzez podgoérze iranskiego Zagrosu, Syrig 1 Liban ku delcie Nilu. Tam wziat swdj po-
czatek upraw zbozowych i hodowli bydta. Na terenie Syrii ludnos¢ ta stworzyta najstarsza
kulturg ceramiczna, tzw. ceramike¢ impresso lub ,,cardium pottery” (ceramika kardialna):
pierwsze garnki z wypalanej gliny ozdabiano odciskami muszli skorupiakéw morskich,
zwanych po tacinie cardium (stad nazwa cardium pottery). Na przetomie mezolitu
i neolitu, okoto 5500 przed Chrystusem, pod wptywem napierajacych innych plemion
ze Wschodu, ludnos$¢ kultury impresso ruszyta na Zachdd, osiedlajac si¢ na wyspach
Morza Srodziemnego i na potudniowych nadmorskich krancach Europy, od Grecji po
Hiszpanig, dajac im pierwsze zaczatki neolitu z ceramika i rolnictwem.

W Polsce ludnos$ci haplogrupy J2 jest ponad 5%. W naszym rejonie zidentyfikowano
trzy osoby haplogrupy J2 (Lukowica, Maniowy i Stopnice), czyli podobnie: 4% tego
spoteczenstwa.

5.Réd K

Wyloniona z zespolonej haplogrupy IJK haplogrupa K powstala moze w rejonie gor
Hindukusz, skad w znacznej czgsci wyemigrowata w kierunku potudniowo-wschodniej
Azji. Jest stosunkowo nieliczna, ale wazna. Z niej bowiem wytonita si¢ kolejna wazna
zespolona haplogrupa MNSOP. W Polsce haplogrupa K jest nieobecna.

6. Zespolona haplogrupa MNOPS — zwana altajskq

Jej znaczenie polega na tym, ze — podzieliwszy si¢ — data poczatek kilku wielkim
populacjom i to przewaznie bardzo réznym pod wzgledem rasowym. Zyla bowiem
prawdopodobnie w rejonie Gor Attajskich, gdzie warunki zycia doprowadzity do wiel-
kiego rozproszenia grup potomnych i wielkich zmian cielesnych oraz wyr6zniajacych
si¢ cechami rasowymi.

a) Rod M powstat okoto 8000 lat temu, udat si¢ w kierunku potudniowo-wschodnim
i zaludnit rejony Nowej Gwinei i Melanezji lub niektore wyspy Polinezji; w niektorych
rejonach zaggszcza sig¢ do 100%. W Polsce nie wystepuje.
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b) Réd S wybrat podobne regiony zamieszkania, zwlaszcza w Papui-Nowej Gwinei.
Haplogrupy M i S fizycznie wyr6zniajg si¢ cechami rasy papuasoidalnej (np. wzrost
okoto 150-160 cm). W Polsce r6d S nie wystgpuje.

¢) Rod O zajat zwlaszcza terytorium Chin, Mongolii, Korei, Japonii, Indochin i wysp
Indonezji oraz Cejlonu. W Polsce jest nieobecny.

d) Wielki i wazny rod N powstat okoto 17 000 lat temu, prawdopodobnie w poblizu
Attaju, na pograniczu Chin, Mongolii i poludniowej Syberii. Zaludnia gléwnie Sybe-
rig¢ (w Jakucji do 75%) oraz poinocna Rosj¢ europejska od Uralu do Finlandii (60%)
i Samow w potnocnej Szwecji (40%). Wyrdznia go jezyk ugrofinski. Z nadwolzanskich
Ugrofinéw wywodzili si¢ przywodcy stepowych Madziarow (pdzniejszych Wegrow),
ktorzy nad Dunajem utworzyli panstwo wegierskie, sami z czasem w znacznym stopniu
wymierajac. W krajach nadbattyckich haplogrupa N zageszcza si¢ do 45%. W potaczeniu
ze Stowianami prawdopodobnie tworzyta kiedy$ Battostowian.

W Polish Projekt L. Mayki, obejmujacym tez Litwe, haplogrupa N wystepuje
w zaggszezeniu 7%. W naszym rejonie dotad zidentyfikowano trzy osoby haplogrupy N
(czyli 4%): w Sarigskim Jastrabiu (Stowacja), Ostrowsku k. Nowego Targu i w Tarnowie.
To zapewne zablakani tu dawni Madziarzy.

7.Réd P

a) Haplogrupa P z zespolonej haplogrupy MNOPS wytonita si¢ najpdzniej okoto
35 000 lat temu, moze tez w rejonie gor Attaju lub gdzies blizej, w Azji Srodkowej. Jest
bardzo nieliczna, za to stawna swoim potomstwem Q i R.

b) Genetyczny r6d Q powstat okoto 18 000 lat temu. Zaludnit znaczne obszary Sy-
berii (migdzyrzecze Ob — Jenisej), rejon Kamczatki i Alaski oraz obrzeza Grenlandii.
Haplogrupa Q stanowi podstawowa populacje (niekiedy do 100%) rdzennej ludnosci
Ameryki, zwlaszcza Potudniowej, przy niewielkim procencie haplogrupy C. Ich przejscie
przez Syberig, ciesning Beringa, Kamczatke i Alask¢ do Ameryki datuje si¢ na okoto
15 000 lat temu.

W Polsce haplogrupe Q wykryto dotad u 18 0s6b. W rejonie Dunajca i Popradu nie

wystepuje.

8. Rod R — gléwnie Europejczycy

W sensie genealogicznym haplogrupa R-M207 jest najmtodsza, zajmuje jakby
najmtodszy wierzchotek drzewa genealogicznego ludzko$ci. Dominuje tez swoja
liczebnoscia, a takze dokonaniami cywilizacyjnymi. Powstata na drodze mutacji M207
w SNP okoto 27 000 lat temu, cho¢ dotad nie ustalono, gdzie: w rejonie Attaju, w Azji
Srodkowej, a moze w rejonie Morza Kaspijskiego lub na Rosyjskiej Rowninie, w rejonie
starych przedlodowcowych kultur nad srodkowa Wolga (np. Kostienki).

Haplogrupa R, poprzez powstata okoto 23000 lat temu (wg A. Klosowa) synowska
haplogrupe R1-M173, ,,dorobila si¢” potomstwa szczegdlnie waznego dla Europy.
To dwie wielkie podgrupy: haplogrupa R1a, ktéra wyr6znia zwtaszcza ludy stowianskie
(w Polsce 56% ludnosci!) oraz haplogrupa R1b, cechujaca zwtaszcza ludy zachodnio-
europejskie.
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9. Réd R1b i jego podgrupy (gléwnie R1bla2: Italo-Celtowie i, czeSciowo, ludy
germanskie)

Mapa rozmieszczenia
i zaggszczenia
populacji
italo-celtyckiej

(i germanskiej)
haplogrupy R1bla2
ijej podgrup

w Europie

(Zrodto: Wikipedia)

Haplogrupa (r6d) R1bla2 przybyta do Europy okoto 4800 lat przed Chrystusem lub
nieco pozniej. Ma ona w Europie kilkadziesiat r6znych mutacji, a wigc 1 tylez gatgzi
drzewa filogenetycznego. Jej podstawowe mutacje to zwlaszcza bratnie P312 i U106,
tworzace wazne haplogrupy (aktualnie oznaczane jako R1bla2ala2 i R1bla2alal)
i dajace poczatek dwom wielkim populacjom. Pierwsza, R-P312, rozwija si¢ gtownie
wsrdd zachodnich ludow italo-celtyckich (Hiszpania, Francja, Wtochy, Angia i Irlandia);
przybyla tam z Bliskiego Wschodu zapewne dwoma szlakami: przez Afryke Potnocna,
Gibraltar i Pétwysep Pirenejski lub przez Batkany. Druga, R-U106, bratnia dla R-P312,
rozwija si¢ gtownie wsrod ludow germanskich i anglosaskich; przybyta do péinocno-
zachodnich Niemiec zapewne takze od Potwyspu Pirenejskiego lub od Wschodu.

W Polsce z tych waznych, zachodnioeuropejskich populacji zidentyfikowano okoto
16% ludnosci, a na naszym terenie dotad osiem 0s6b z tego rodu (10% catej ludnosci)
w miejsowosciach: Brzesko, Bogucice, Osobnica, Jasto, Krasne Lasocice, Lacko, Huta
Wysowska i Jarabina.

Podsumowujgc t¢ pierwsza czg$¢ artykutu, zauwazamy, ze sposrod powyzszych
genetycznych gatezi ludzko$ci w rejonie Dunajca, Popradu i Biatej nielicznie pojawiaja
si¢ przedstawiciele tylko siedmiu z nich: E, I1 112, J11J2, N oraz zachodnioeuropejskie;j
R1b. Lacznie okoto 43% catej spotecznosci (bez osobnych projektéw Spiszu i rejonu
Karpato-Rusinskiego, o czym w drugiej czgsci). Prawie tak samo wyglada sumaryczna
statystyka calej ludnosci Polski. Grupy te, cho¢ pierwotnie niestowianskie, juz dawno,
bo moze przed dwoma — trzema tysiacami lat zostaty zeslawizowane i zintegrowane
z tymi, ktore dzi$ na naszej ziemi sa Polakami i Stowianami.

Przez kogo zeslawizowane? Ktora genetyczna grupa (r6d) byta oryginalnie, pierwot-
nie stowianska, czyli ta, w ktorej tworzyly si¢ zrgby jezyka prastowianskiego? O tym
w czg$ci drugiej artykutu (w nastgpnym roczniku ,,Almanachu Muszyny”).





